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La mutacion es pre-adaptativa. No es Lamarkiana.

Placa cultivo sin fago T1

Placas de cultivo con fago T1
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De un cultivo inicial de células de E. coli

sensibles al fago T1 (10° células/ml) se
A tomaron dos alicuotas (A y B) B
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Con la alicuota A se constituyé un Con la alicuota B se constituyeron 20 cultivos individuales
cultivo "masivo” (4 ml), en un sélo vial (0.2 ml por cultivo), en viales independientes
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Se incubaron todos los cultivos (A y B) durante unas 17 generaciones en ausencia del fago T1, hasta alcanzar una
concentracién de 10° células/ml
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1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 Media Varianza

Numero de colonias en placas
procedentes de los cultivos individuales(B) 1 0 3 0 0 5 0 5 0 6 107 0 0 0 1 0 O 64 0 35 114 7521

Numero de colonias en placas
procedentes del cultivo masivo (A) 14 15 13 8 15 14 11 16 10 13 9 7 12 10 8 5 11 4 9 12 10.8 12.2




Lineas de acumulacion de mutaciones (haploides con
reproduccion asexual):
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-Han aparecido dos mutaciones de un gen (de + a -). Calcular la
frecuencia de mutacion del gen por division si t=1000 y n=100.

-Se ha secuenciado un segmento de |0Kb en las 100 lineas y se
han encontrado 5 cambios de base. Calcular la frecuencia de
mutacion por sitio y por division.



Lineas de acumulacion de mutaciones (diploides con
reproduccion sexual):
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-Han aparecido dos mutaciones de un gen (de + a -). Calcular la
frecuencia de mutacion del gen por division si t=1000 y n=100.

-Se ha secuenciado un segmento de |0Kb en las 100 lineas y se
han encontrado 5 cambios de base. Calcular la frecuencia de
mutacion por sitio y por division.



Lineas de acumulacion de mutaciones (Caenorhabditis
— hermafrodita):

Linea endogamica
ancestral

CONTROL
Han aparecido dos mutaciones. Calcular la frecuencia de

mutacion por gameto y generacion si t=1000 y n=100...




Lineas de acumulacion de mutaciones (Drosophila):
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CONTROL

Han aparecido dos mutaciones. Calcular la frecuencia de
mutacion por gameto y generacion si t=1000 y n=100...




|ldentificacion de mutaciones en la linea germinal

Utilizacion de trios

-Datos hospitalarios para enfermedades genéticas dominantes
y anomalias cromosomicas graves.
-Datos de secuenciacion.



