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2/4- Del cruzamiento de dos líneas puras de Lisianthus, una de flor morada y otra de flor blanca, se 
obtuvo una F1 de flor morada. La F2 subsiguiente estuvo formada por 16 plantas de flor blanca y 44 
de flor morada. Elabore una hipótesis genética verosímil y realice la comprobación estadística 
correspondiente. (2 puntos) 

 
 
 
La F1 es morada y la mayor parte de la F2 también es morada. Esto parece encajar bastante bien con 
la hipótesis de un gen con dos alelos A, determinante de flor morada, y a, recesivo y determinante 
de flor blanca. La línea pura morada sería AA, la blanca sería aa y la F1 sería Aa. En la F2 se 
esperan 3/4 moradas (AA y Aa) y 1/4 blancas (aa). 
 
Prueba de ajuste de la hipótesis a los valores observados en la F2: 
 
Observadas moradas: 44 
Observadas blancas: 16 
esperadas moradas: 60x3/4=45 
esperadas blancas: 60/4 =15 
Chi cuadrado = 0.09 <<3.84(1gl, 0.05) . Se ajusta a la hipótesis. 
 
 
 
 
 
 
-Se realizaron cruzamientos de cada una de las 60 plantas F2 (16 de flor blanca + 44 morada) con la 
línea pura de flor blanca. Se obtuvo una semilla de cada uno de los 60 cruzamientos. Las 60 
semillas se mezclaron y se sembraron. Cuando germinaron, dieron lugar a 31 plantas de flor blanca y 
29 de flor morada. Compruebe si este resultado refuerza su hipótesis anterior realizando el test 
estadístico correspondiente. (1 punto) 
 
Solución corta: 
Si la hipótesis de un gen es correcta, la mitad de las copias génicas de la F2 corresponderían al 
alelo A y la otra mitad al alelo a. Al cruzar masivamente la F2 con individuos aa se espera que la 
mitad de los descendientes sea Aa (moradas) y la otra mitad aa (blancas). 
 
Prueba de ajuste de la hipótesis a los valores observados en los retrocruzamientos: 
 
Observadas moradas: 29 
Observadas blancas: 31 
esperadas moradas: 60/2=30 
esperadas blancas: 60/2 =30 
Chi cuadrado = 0.07 <<3.84(1gl, 0.05) . Se ajusta a la hipótesis. 
 
Hay otras soluciones más exactas pero más largas. 
 
 

 
	  



 
 
3/4- La secuencia de ADN indicada como “normal” corresponde a un fragmento codificante del primer 
exón de un gen que tiene 24 exones que codifican una proteína de más de 2000 aminoácidos. Indique 
la secuencia de aminoácidos codificados por este fragmento y diga si el promotor se encuentra a la 
derecha o a la izquierda del fragmento representado. (1,5 puntos) 
 
Normal: 
          N  - val  -  val  - phe  -  asn  - phe  -  leu  -  asp  -  pro -  ile  - tyr  - C 

 
 
La pauta de lectura indicada es la única que codifica para una secuencia continua de aminoácidos. 
Las otras cinco pautas están interrumpidas por codones de parada. 
 
El promotor está a la izquierda. 
 
 
 

 
 

La secuencia indicada como “mutante” corresponde a la misma región que el fragmento anterior y 
presenta una mutación. Indique el tipo de mutación que tiene esta secuencia y explique el efecto 
esperado de la mutación sobre la proteína codificada y su función. (1,5 puntos) 
 
Mutante: 
 

 
 
 
La flecha indica el sitio de la deleción de una base. Esta mutación está al comienzo de la región 
codificante que es muy larga. La pauta de tripletes cambiará arbitrariamente desde el punto de 
inserción por lo que en algún momento aparecerá un codón de parada lo que producirá una proteína 
truncada. Seguramente la proteína perderá completamente su función. 

. 
	  



 
4/4- Drosophila melanogaster tiene un gen autosómico A cuyo alelo mutante a es un letal recesivo 
específico de hembras. Los embriones hembras de genotipo aa no se desarrollan por lo que no 
aparecen entre los adultos observados. Además hay otro gen B ligado al cromosoma X, cuyo alelo 
recesivo b determina ojo blanco (el color del ojo normal es rojo). Prediga las proporciones de 
individuos de ojo blanco en la descendencia del cruzamiento aa XBY x Aa XbXb. (2 puntos) 
 

 a XB (1/2) a Y (1/2) 

A Xb(1/2) Aa XBXb 

(ojo rojo) 
Aa XbY 
(ojo blanco) 

a Xb(1/2) aa XBXb 

(mueren) 
aa XbY 
(ojo blanco) 

 
Un tercio de los descendientes tendrán el ojo rojo (hembras) y dos tercios tendrán el ojo blanco 
(machos).  


