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Busqueda de mutantes de desarrollo en Drosophila
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Resultados de un experimento para aislar mutantes de desarrollo en el cromosoma 2 de

Drosophila melanogaster:
-Cromosomas analizados: 10896 -Mutaciones letales: 5415
-Letales embrionarios: 2021 -Letales con fenotipos embrionarios anémalos: 297

-Grupos de complementacion: 101




