


La mutación es pre-adaptativa. No es Lamarkiana.





Frecuencia de mutación vs. frecuencia de mutantes





Líneas de acumulación de mutaciones (haploides con 
reproducción asexual):

-Han aparecido dos mutaciones de un gen (de + a -). Calcular la 
frecuencia de mutación del gen por división si t=1000 y n=100.

-Se ha secuenciado un segmento de 10Kb en las 100 líneas y se 
han encontrado 5 cambios de base. Calcular la frecuencia de 
mutación por sitio y por división.



Líneas de acumulación de mutaciones (diploides con 
reproducción sexual):

-Han aparecido dos mutaciones de un gen (de + a -). Calcular la 
frecuencia de mutación del gen por división si t=1000 y n=100.

-Se ha secuenciado un segmento de 10Kb en las 100 líneas y se 
han encontrado 5 cambios de base. Calcular la frecuencia de 
mutación por sitio y por división.



Líneas de acumulación de mutaciones (Caenorhabditis 
– hermafrodita):

Han aparecido dos mutaciones. Calcular la frecuencia de 
mutación por gameto y generación si t=1000 y n=100…



Líneas de acumulación de mutaciones (Drosophila):

Han aparecido dos mutaciones. Calcular la frecuencia de 
mutación por gameto y generación si t=1000 y n=100…



Utilización de tríos

-Datos hospitalarios para enfermedades genéticas dominantes
y anomalías cromosómicas graves.

-Datos de secuenciación.

Identificación de mutaciones en la línea germinal


