
Mapa de una sección del genoma de la cepa K-12 
MN1655 de E. coli	
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Sistema CRISPR-Cas9	





Reparación de roturas de doble cadena	



Unión de sitios no homólogos.	


Suele llevar a deleciones e inserciones 	

 Recombinación homóloga	





Producción de knockouts mediante CRISPR-Cas9	





Obtención de líneas (individuos) para análisis de QTLs 
(Quantitative Trait Locus)   

- Las líneas pueden ser líneas endogámicas (preferentemente en 
vegetales). Un método de obtención son las RILs (Recombinant Inbred 
Lines) 
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Identificación de sitios de unión 
de proteínas reguladoras 
(footprint)	




